Ostra biataczka szpikowa (AML) to skomplikowana i agresywna forma nowotworu krwi,
ktora dotyka zaréwno dzieci, jak i dorostych. Wynika ona z nieprawidlowego wzrostu biatych
krwinek w szpiku kostnym, zakldcajac zdolno§¢ organizmu do produkcji zdrowych krwinek. AML
wystepuje, gdy mutacje genetyczne powoduja dysfunkcje komoérek szpiku kostnego 1 ich szybkie
namnazanie si¢. W miar¢ gromadzenia si¢ nieprawidlowych komorek, wypieraja one normalne
krwinki, co prowadzi do zagrazajacych zyciu powiktan. Typowe objawy obejmuja zmeczenie,
czeste infekcje, krwawienia 1 utrate wagi. Jednak te objawy mogg si¢ r6znié, co utrudnia wczesne
rozpoznanie AML. Pomimo postepéw w leczeniu, AML pozostaje istotnym wyzwaniem
medycznym.

Rozpoznanie zazwyczaj obejmuje badania krwi, biopsje szpiku kostnego 1 analizg
genetyczng w celu identyfikacji konkretnych mutacji. Po postawieniu diagnozy opcje leczenia
zaleza od czynnikow takich jak wiek, ogdlny stan zdrowia i markery genetyczne. Tradycyjne
podejscia obejmuja chemioterapie, radioterapi¢ 1 ewentualne przeszczepienie komorek
macierzystych. Cho¢ te metody leczenia moga by¢ skuteczne, wigza si¢ rowniez z powaznymi
skutkami ubocznymi i mogg nie mie¢ pozadanego efektu u wszystkich pacjentow.

Obecnie trwajace badania koncentrujg si¢ na rozszyfrowaniu ztozonych procesow
genetycznych i molekularnych, ktére leza u podstaw rozwoju AML. Gtownym celem jest odkrycie
nowych celéw terapeutycznych, ktére mozna wykorzysta¢ w celu skutecznego leczenia. Obiecujace
podejscia terapeutyczne obejmuja terapie celowane, ktore maja na celu zakldcenie konkretnych
szlakow molekularnych zaangazowanych w rozw6j] AML, immunoterapie wykorzystujace wiasny
uktad odpornosciowy organizmu do zwalczania komoérek rakowych oraz innowacyjne kombinacje
lekow zaprojektowane w celu minimalizacji toksycznosci przy jednoczesnym maksymalnym
zwigkszeniu skutecznosci.

Jednym z najbardziej obiecujacych obszarow badan jest medycyna precyzyjna, ktéra polega
na dostosowaniu leczenia na podstawie unikalnego profilu genetycznego pacjenta. Dzigki
zrozumieniu konkretnych zmian genetycznych w komorkach biataczki pacjenta, lekarze moga
wybiera¢ terapie, ktore sa bardziej skuteczne, minimalizujac przy tym skutki uboczne. Celowane
podejscie terapeutyczne niosg ogromny potencjal poprawy wynikéw leczenia i zmniejszenia
powiktan zwigzanych z terapia.

Biatka sg silag robocza naszych komorek, wykonujac podstawowe funkcje organizmu
utrzymuja nasze ciala w prawidlowym funkcjonowaniu. W nowotworach, takich jak AML, pewne
biatka sg nieprawidtowo modyfikowane przez czasteczki weglowodanow (cukru) w procesie zwany
glikozylacja. Te modyfikacje mogg zmienia¢ strukture, stabilno$¢ i funkcje biatek, przyczyniajac si¢
do rozwoju 1 postepu raka.

Glikoproteomika obejmuje badanie glikoproteomu, ktory obejmuje wszystkie cukrem
ozdobione biatka w komorce lub tkance. Analizujac glikoproteom, uzyskujemy cenne informacje na
temat zlozonych zmian molekularnych, ktore zachodza w komodrkach nowotworowych. Mozna
zidentyfikowa¢ konkretne glikoproteiny, ktore sa zmienione w nowotworze, otwierajac droge do
nowych markeréw diagnostycznych i potencjalnych celow terapeutycznych.

Jednym z najbardziej ekscytujacych aspektow glikoproteomiki w badaniach nad
nowotworami jest jej potencjat dla medycyny personalizowanej. Umozliwia analize konkretnych
wzorcow  glikozylacji komoérek nowotworowych pacjenta. Dzigki zrozumieniu tych
spersonalizowanych profili lekarze moga dostosowywac terapie, aby uderzaty w specyficzne szlaki
molekularne kazdego pacjenta, co doprowadzi do powstania bardziej skutecznych terapii i poprawy
wynikow.

Celem tego projektu jest uzyskanie danych glikoproteomicznych dotyczacych potencjalnych celow
terapeutycznych, aby osiagnaé bardziej skuteczne i spersonalizowane leczenie, co ostatecznie
poprawi szanse na przezycie i poprawi jakos$¢ zycia pacjentow z AML, oraz monitorowanie
wynikow leczenia.



